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Эпизоотическая ситуация в мире  
по гриппу птиц ( 2019–2022 гг.). Расширение спектра 
хозяев как проявление эволюции вируса  
высокопатогенного гриппа птиц 

РЕЗЮМЕ
Высокопатогенный грипп птиц оказывает значительное негативное влияние на птицеводство, международную торговлю и здоровье популяций диких 
птиц, вследствие чего данная инфекция требует самого пристального внимания всего международного сообщества. В статье рассмотрены эволюци-
онные и эпизоотические процессы, наблюдаемые в последние годы при возникновении вспышек гриппа птиц во многих странах мира, описаны пути 
распространения инфекции, превалентность типов вируса в течение нескольких лет, а также вопросы расширения спектра восприимчивых животных, 
в том числе среди представителей класса Mammalia. Показано изменение соотношения типов вируса с 2020 г., когда подавляющее количество обна-
руженных вспышек заболевания приходилось на вирус гриппа подтипа H5N8, до 2022 г., когда было выявлено явное преобладание подтипа H5N1. 
Отмечено заметное расширение ареала заболевания в Центральной и Южной Америке, влияние миграционных, антропогенных и иных факторов на 
распространение гриппа. Указаны предпосылки к формированию очагов инфекции с участием млекопитающих: как диких, так и сельскохозяйственных, 
зоопарковых и животных-компаньонов. Случаи инфицирования млекопитающих на Северо-Американском континенте и в Евразии на территориях 
зоопарков, природных парков, в домохозяйствах и на зверофермах, как правило, совпадают по времени со вспышками инфекции в популяции водо-
плавающих птиц. Проведен анализ данных WAHIS и показана высокая способность вируса передаваться от птиц в популяцию млекопитающих, таких 
как куньи (норки, выдры, хорьки, барсуки), кошачьи (домашние кошки, пумы, леопарды, рыси), ластоногие (обыкновенные тюлени, длинномордые 
тюлени), медведи (бурые, гризли, американские черные), афалины, скунсы, лисы, опоссумы, еноты. Изменение ареалов обитания как перелетных птиц, 
так и млекопитающих, в том числе вследствие особенностей хозяйственной деятельности человека, добавляет эколого-урбанистическую составляющую 
к сложному вопросу борьбы с распространением и предотвращением возникновения эпизоотии, представляющей угрозу в том числе и для человека. 
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SUMMARY
High pathogenicity avian influenza has a significant negative impact on poultry farming, international trade and health of wild bird populations, therefore the 
infection requires the utmost attention of the entire international community. The article investigates the evolutionary and epidemic processes observed in recent 
years in many countries of the world where avian influenza outbreaks occur; describes the ways of the infection spread; the prevalence of the virus types for the 
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как крысы, мыши, ласки, хорьки, свиньи, кошки, тигры, 
собаки и  лошади. Известны случаи выделения ВГП 
от различных видов млекопитающих, в том числе че-
ловека [3, 12, 13].

Целью исследования был анализ эволюционных 
и эпизоотических процессов по гриппу птиц в мире 
в 2019–2022 годах, результаты которого позволят по-
лучить более объективную картину и будут являться 
основанием для расширения сфер мониторинга ГП.

МАТЕРИАЛЫ И МЕТОДЫ
Работа выполнялась в  информационно-анали-

тическом центре Управления ветнадзора при 
ФГБУ « ВНИИЗЖ» (г. Владимир). Сбор сведений о случаях 
заболевания гриппом птиц (например, дата, локализа-
ция) проводился на основе статистического материала 
базы данных WAHID/WAHIS Всемирной организации 
здравоохранения животных (ВОЗЖ). Также использо-
валась подборка научных публикаций зарубежных 
и отечественных авторов.

РЕЗУЛЬТАТЫ И ОБС У ЖДЕНИЕ
Распространение заболевания. Инфицированная 

птица выделяет ВГП с фекалиями и через дыхательные 
пути. Инфекция передается при прямом контакте с вы-
делениями птиц, через корма и воду. Заболевание име-
ет выраженную сезонность и является трансграничным. 
Вирусы гриппа распространяются с  мигрирующими 
птицами, создавая природные резервуары инфекции 
в местах гнездований [14, 15, 16].

Сельскохозяйственная птица особенно уязвима 
к инфекции. За счет скученности, породных характе-
ристик, технологических особенностей интенсивного 
птицеводства ГП может быстро вызывать эпизоотии 
среди птиц. Кроме того, генетическая вариабельность 

ВВЕДЕНИЕ
Высокопатогенный грипп птиц (ГП) способен оказы-

вать значительное негативное влияние на птицевод-
ство, международную торговлю и здоровье популяций 
диких птиц, вследствие чего данная инфекция требует 
самого пристального внимания всего международного 
сообщества.

Это заболевание вызывается вирусами, разделенны-
ми на несколько подтипов, генетические характеристи-
ки которых способны быстро изменяться с течением 
времени [1, 2].

Вирусы гриппа птиц (ВГП) разделяют на 16 подтипов 
по гемагглютинину (Н1–H16) и 9 подтипов – по нейра-
минидазе (N1–N9) [3]. Кроме того, признано существо-
вание новых подтипов ВГП типа А – Н17N10 и Н18N11, 
выделенных от рукокрылых в Гватемале [4, 5].

Основным резервуаром ГП в  природе являются 
дикие птицы, при этом персистенция возбудителя 
в  популя ции существенно не  отражается на  общем 
состоянии хозяев [6, 7]. Однако занос вируса в неадап-
тированные группы сельскохозяйственных птиц при-
водит к тяжелым эпизоотиям с колоссальным эконо-
мическим ущербом. Прежде всего, это относится к ВГП 
подтипов Н5, Н7 и Н9 [8, 9, 10].

Существование подобного резервуара инфекции 
представляет определенный риск, который должен 
учитываться при планировании и осуществлении ве-
теринарно-санитарных мероприятий [7, 11].

Возбудитель ГП весьма устойчив во внешней среде, 
может сохраняться в  течение длительного времени 
при низких температурах и легко распространяется 
между фермами, внутри экосистем, в том числе с фо-
митами (контаминированными предметами ухода, 
оборудованием). Вирус может преодолевать видовой 
барьер и инфицировать, хотя и реже, таких животных, 

last several years, as well as the expansion of the host range, including among representatives of the Mammalia class. The change in the ratio between the virus 
types starting from 2020, when H5N8 subtype was responsible for the overwhelming number of the disease outbreaks reported, until 2022, when an obvious 
predominance of H5N1 subtype was detected is demonstrated. A noticeable expansion of the disease-affected areas in Central and South America, the influence 
of migration, anthropogenic and other factors on influenza spread are highlighted. The conditions facilitating the occurrence of the infection outbreaks affecting 
mammals, wild animals and livestock, zoo and companion animals are described. Cases of mammals’ infection on the North American and Eurasian continents 
in zoos, nature parks, backyards and fur farms, as a rule, coincide in time with the infection outbreaks in waterfowl populations. The WAHIS data were analyzed and 
the high ability of the virus to spillover from birds to mammals, such as martens (minks, otters, ferrets, badgers), cats (domestic cats, cougars, leopards, lynxes), 
pinnipeds (common seals, grey seals), bears (brown, grizzly, American black), bottlenose dolphins, skunks, foxes, opossums, raccoons was demonstrated. Changes 
in the habitats of both migratory birds and mammals, including due to some human economic activities, add an ecological and urban component to the complex 
task of the control and prevention of the epidemic, also posing a potential threat to humans.

Keywords: review, avian influenza, mammals, disease situation, expansion of the host range
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того, расширяется список стран, заявивших о вспышках 
высокопатогенного ГП. 

В течение 2022 г. о новых вспышках ГП сообщили 
Мали, Исландия, Реюньон (Франция). Впервые в пе-
риоде наблюдений (до января 2023 г. включительно) 
заявили о вспышках высокопатогенного ГП Колум-
бия, Эквадор, Перу, Венесуэла, Панама, Чили и  Бо - 
ли вия [3].

вируса способствует широкому распространению ин-
фекции и появлению вариантов, способных преодоле-
вать межвидовой барьер.

Ежегодно наблюдаются изменения спектра выделя-
емых ВГП. И если в 2020 г. подавляющее количество за-
регистрированных вспышек заболевания приходилось 
на вирус гриппа подтипа H5N8, то в 2022-м заметно яв-
ное преобладание подтипа H5N1 (табл. 1, рис. 1). Кроме 
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Год Страны Выделенные  
подтипы ВГП

2019

Бутан, Вьетнам, Гана, Египет, Индия, Индонезия, 
Китай, Непал Н5N1

Египет, Тайвань Н5N2

Тайвань Н5N5

Вьетнам, Камбоджа, Китай H5N6

Болгария, Египет, Иран, Израиль, Кувейт, Намибия, 
Нигерия, Пакистан, Польша, ЮАР Н5N8

Мексика Н7N3

Китай Н7N9

Бангладеш, Болгария, Дания, Россия Н5 
(либо не типирован)

2020

Великобритания, Вьетнам, Египет, Индия, Италия, 
Китай, Лаос, Нигерия, Нидерланды, Сенегал Н5N1

Тайвань Н5N2

Германия Н5N3

Бельгия, Великобритания, Германия, Дания, Италия, 
Нидерланды, Россия, Словения, Тайвань, Швеция Н5N5

Вьетнам, Китай, Филиппины H5N6

Болгария, Великобритания, Венгрия, Германия, 
Дания, Египет, Испания, Италия, Ирландия, Ирак, 
Иран, Израиль, Кувейт, Литва, Нидерланды, 
Норвегия, Польша, Россия, Румыния, Саудовская 
Аравия, Словакия, Словения, Украина, Франция, 
Хорватия, Чехия, Швеция, ЮАР, Южная Корея, Япония 

Н5N8

Палестина Н5N9

Мексика, США Н7N3

Австралия Н7N7

Бельгия, Германия, Казахстан, Украина Н5 
(либо не типирован)

2021

Австрия, Бельгия, Бенин, Босния и Герцеговина, 
Гонконг, Великобритания, Венгрия, Вьетнам, Германия, 
Дания, Израиль, Ирландия, Испания, Италия, Индия, 
Камбоджа, Канада, Латвия, Люксембург, Мавритания, 
Мали, Нигер, Нигерия, Нидерланды, Норвегия, 
Польша, Португалия, Россия, Румыния, Сенегал, 
Сербия, Словакия, Словения, Тайвань, Того, Фарерские 
острова, Финляндия, Франция, Хорватия, Чехия, 
Швеция, Эстония, ЮАР, Южная Корея, Япония

Н5N1

Год Страны Выделенные  
подтипы ВГП

2021

Сербия, Тайвань Н5N2

Великобритания, Германия, Дания, Ирландия, 
Нидерланды Н5N3

Германия, Нидерланды, Швеция, Швейцария Н5N4

Венгрия, Германия, Иран, Румыния, Россия, Тайвань, 
Швеция Н5N5

Австрия, Бельгия, Вьетнам, Дания, Китай, Чехия H5N6

Австрия, Алжир, Афганистан, Великобритания, 
Венгрия, Вьетнам, Германия, Гонконг, Дания, Индия, 
Иран, Ирак, Испания, Израиль, Ирландия, Италия, 
Китай, Латвия, Литва, Нидерланды, Норвегия, 
Польша, Румыния, Сербия, Словакия, Украина, 
Финляндия, Франция, Хорватия, Чехия, Швеция, 
Эстония, Южная Корея, Япония

Н5N8

Мексика Н7N3

Литва Н7N7

Австрия, Бельгия, Гана, Германия, Казахстан, 
Лаос, Лесото, Пакистан, Румыния, Россия, Украина, 
Швеция, ЮАР

Н5 
(либо не типирован)

2022

Албания, Австрия, Алжир, Бельгия, Венгрия, 
Великобритания, Вьетнам, Германия, Греция, 
Гренландия, Габон, Гвинея, Гонконг, Гондурас, 
Дания, Израиль, Индия, Италия, Исландия, 
Ирландия, Испания, Камерун, Канада, Кипр, 
Колумбия, Литва, Латвия, Люксембург, 
Македония, Мали, Мексика, Молдова, Непал, 
Нигер, Намибия, Нигерия, Нидерланды, 
Норвегия, Португалия, Польша, Румыния, Россия, 
Сербия, Словакия, Словения, США, Тайвань, Того, 
Фарерские острова, Филиппины, Финляндия, 
Франция, Хорватия, Чехия, Черногория, 
Чили, Швеция, Швейцария, Эквадор, ЮАР, 
Южная Корея, Япония

Н5N1

Германия, Польша, Тайвань, ЮАР, Япония Н5N2

США Н5N4

Норвегия, Финляндия Н5N5

Албания, Ирак, Израиль, Филиппины Н5N8

Мексика Н7N3

Австрия, Бельгия, Канада, Казахстан, Перу, Япония Н5 
(либо не типирован)

Таблица 1
Регистрация различных подтипов вируса гриппа птиц в мире с 2019 по 2022 г.
Table 1
Various subtypes of avian influenza virus reported in the world in 2019–2022 
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Предпосылки инфицирования млекопитаю-
щих возбудителем высокопатогенного гриппа 
птиц. Контакт с зараженными домашними и дикими 
водоплавающими птицами, в частности поедание ин-
фицированных птиц, является одним из путей зара-
жения млекопитающих и создает условия, способству-
ющие межвидовой передаче ВГП [20].

В дикой природе риск заражения млекопитающих 
животных вирусами гриппа типа  А обусловлен пре-
жде всего особенностями питания: охотой на птиц или 
поеданием мертвых птиц. Роль диких млекопитающих, 
рацион которых включает водоплавающих птиц и их 
трупы, пока недостаточно изучена в ракурсе изучения 
эпизоотий ГП. Контакт с синантропными водоплаваю-
щими птицами в городах также может послужить при-
чиной заражения млекопитающих животных, в частно-
сти кошек и собак [21, 22].

Случаи заражения ВГП подтипа H5N1 домашних со-
бак зафиксированы в литературных источниках. Один 
из первых случаев задокументирован в 2004 г. в Таи-
ланде и, предположительно, связан с кормлением со-
баки зараженными тушками уток из неблагополучных 
по ГП районов [23]. В 2009 г. в Египте изоляты ВГП под-
типа H5N1 были выделены из назальных мазков, ото-
бранных у ослов, контактировавших с инфицирован-
ной домашней птицей [24]. Исследования показывают 
восприимчивость к заражению возбудителем ГП под-
типа H5N1 лис, куниц и циветт [3, 25, 26, 27].

Восприимчивость представителей семейства 
Felidae (кошачьи) к  высокопатогенному гриппу 
птиц. Представители семейства Felidae показывают 
довольно высокую восприимчивость к заражению ВГП 
подтипа H5N1 [21, 28, 29, 30]. В 2003 и 2004 гг. в зоо-
парках Таиланда зарегистрирована гибель тигров (Pan-
thera tigris) и леопардов (Panthera pardus) из-за инфици-
рования возбудителем ГП подтипа H5N1. В результате 
произошедшей в зоопарке города Шрирача вспышки 
заболевания в октябре 2004 г. погибли или были под-
вержены эвтаназии 147  тигров  [31]. Исследователи 
связывают заражение больших кошек с предшествую-
щей вспышкой высокопатогенного ГП среди домашних 
птиц [32, 33, 34].

Изучение выделенных от  тигров изолятов пока-
зало, что вирус подтипа H5N1 более патогенен для 
кошачьих, чем другие подтипы возбудителя гриппа, 
кроме того, изменения в структуре гемагглютинина 
данных изолятов могут способствовать повышению 
инфекционности вируса для хозяев-млекопитаю-
щих [32, 33].

Впервые сообщения о заражении домашних кошек 
(Felis catus) ГП подтипа  H5N1 появились в  Таиланде 
в 2004 г. и по времени совпали со вспышками заболе-
вания среди домашней птицы [34, 35].

В  2004  г. вспышка высокопатогенного ГП подти-
па  H5N1 в  Центре спасения дикой природы «Пном 
Тамао» в  Камбодже привела к  заражению диких ко-
шек 5  видов: львов  (Panthera leo), кошек Темминка 
(Catopuma temminckii), дымчатого леопарда (Neofelis 
nebulosa), тигров (Panthera tigris) и леопардов (Panthera 
pardus) [36].

Случаи заражения домашних кошек высокопатоген-
ным ВГП подтипа H5N1 с летальным исходом были за-
регистрированы в Ираке в начале 2006 г., отмечается, 
что инфицирование животных произошло во время 
вспышки заболевания среди домашних птиц [37].

Таким образом, в настоящее время наблюдается рас-
ширение ареала заболевания в Центральной и Южной 
Америке. 

Влияние миграционных факторов на  распро-
странение высокопатогенного гриппа птиц. На 
сегодняшний день общепризнано наличие 14 глобаль-
ных миграционных путей перелетной птицы, из кото-
рых 8 в той или иной мере имеют отношение к терри-
тории России [17].

Наиболее важными в  плане возможного распро-
странения ГП в Евразии представляются два миграци-
онных пути: центральноазиатский (место локализации 
подтипа Н9 – Пакистан) и восточноазиатский (место 
локализации подтипа Н5 – Юго-Восточная Азия), по-
скольку пересекают эндемичные по  заболеванию 
районы [6].

Преодолевая значительные расстояния, перелет-
ные птицы способны заносить ВГП на  новые терри-
тории, места остановок, кормления и  гнездования. 
Контактируя с местной фауной, перелетные птицы рас-
пространяют вирус в новые популяции, поддерживая 
циркуляцию патогена и формируя новые миграцион-
ные очаги [18].

Следует отметить, что миграционные маршруты 
не  всегда четко определены, однако молекулярно-
генетические исследования образцов фекальных или 
клоакальных смывов, полученных от перелетных водо-
плавающих птиц, позволяют не только выявить ВГП, но 
и определить принадлежность выделенного изолята 
к той или иной генетической линии [19].

Синантропные виды птиц являются своеобразным 
вектором передачи вируса между резервуаром ин-
фекции в дикой авифауне, восприимчивой домашней 
птицей и млекопитающими в условиях антропогенной 
среды. Сочетание описанных факторов в последнее 
время приводит к регистрации спорадических случаев 
заболевания у нетипичных для данной инфекции пред-
ставителей фауны.
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Рис. 1. Превалентность подтипов вируса гриппа по годам

Fig. 1. Prevalence of influenza virus subtypes by year 
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В ноябре 2020 г. на территории графства Суррей 
в  Англии были найдены туши четырех обыкновен-
ных тюленей, одного серого тюленя и одной рыжей 
лисицы, которые направили в лабораторию для диаг-
ностики. При проведении гистопатологического ис-
следования тканей органов лисицы и одного из тю-
леней выявили поражения, указывающие на острую 
системную вирусную инфекцию. С помощью вирусо-
логических и молекулярно-биологических методов 
тестирования образцов установлено инфицирова-
ние животных ВГП подтипа H5N8. Две туши тюленей 
подверглись автолизу, поэтому их утилизировали 
без проведения диагностики. Поскольку исследова-
ния на сопутствующие заболевания не проводились, 
на тяжесть заболевания, возможно, могли повлиять 
иные факторы. Ранее подтвержденных случаев зара-
жения лисиц высокопатогенным ВГП подтипа H5N8 
зафиксировано не было [3, 52].

Исследователи из Нидерландов при проведе-
нии филогенетического анализа изолятов ВГП под-
типа  H5N1, выделенных в период с  декабря 2021  г. 
по февраль 2022 г. от трех рыжих лисиц, установили 
их принадлежность к генетической кладе 2.3.4.4b вы-
сокопатогенного ВГП, циркулирующего среди диких 
птиц. Эти изоляты не имели между собой близкого 
генетического родства, что свидетельствовало о том, 
что в данном случае вирус не передавался между ли-
сицами [53]. Тем не менее важно отслеживать случаи 
инфицирования ВГП млекопитающих, чтобы быстро 
обнаруживать мутации, которые могут увеличить зо-
онозный потенциал вирусов ГП.

Данные по выявлению инфицирования виру-
сом гриппа птиц нетипичных хозяев (млекопита-
ющих), представленные в таблице 2 в разделе До-
полнительные материалы по адресу https://doi.org/ 
10.29326/2304-196X-2023-12-4-293-302, показывают, 
что в последнее время возбудитель ГП приобрел спо-
собность передаваться от птиц в популяцию млеко-
питающих, таких как куницеобразные (норки, выдры, 
хорьки, барсуки), кошачьи (домашние кошки, пумы, 
леопарды, рыси), ласто ногие (обыкновенные тюлени, 
длинномордые тюлени), медведи (бурые, гризли, аме-
риканские черные), скунсы, афалины, лисы, опоссумы, 
еноты (рис. 2). 

Как правило, случаи заболевания высокопатоген-
ным ГП среди млекопитающих совпадают по времени 

Один из первых случаев заражения высокопатоген-
ным ВГП подтипа H5N1 домашних кошек в Европе за-
регистрирован во время вспышки гриппа среди диких 
птиц на немецком острове Рюген в Балтийском море 
в  феврале 2006  г., где были найдены мертвыми три 
безнадзорные кошки [38]. Примерно в этот же пери-
од были получены изоляты ВГП подтипа H5N1 от трех 
кошек из  приюта для домашних животных в  Граце 
(Австрия) после контакта в том же приюте с инфици-
рованным лебедем. При этом клинических признаков 
заболевания у кошек не было обнаружено [39]. В 2006 г. 
был выделен изолят ВГП из внутренних органов павше-
го кота в Республике Дагестан (Россия) [40].

В начале 2013 г. зарегистрирован случай заражения 
высокопатогенным ВГП подтипа H5N1 четырехмесяч-
ного котенка бенгальского тигра в зоопарке провин-
ции Цзянсу (Китай), закончившийся летальным исхо-
дом [41].

Специалисты Медицинского центра Университета 
имени Эразма Роттердамского (Нидерланды) провели 
экспериментальное заражение европейских коротко-
шерстных кошек ВГП подтипа H5N1 различными спосо-
бами. При интратрахеальной инокуляции трем кошкам 
ВГП подтипа H5N1, выделенного от погибшего после 
заражения человека, у животных развились тяжелые 
клинические признаки болезни. Также в данном экс-
перименте была установлена возможность горизон-
тальной передачи возбудителя инфекции от  кошки 
к кошке [34]. Данные результаты были примечательны, 
поскольку в более ранних исследованиях у домашних 
кошек не отмечали явных клинических признаков забо-
левания, вызванного инфицированием ВГП [42, 43, 44].

Более поздние исследования продемонстрировали, 
что домашние кошки могут заражаться несколькими 
путями и выделять вирус аэрозольно и с фекалиями, 
что может способствовать реализации горизонталь-
ного пути передачи инфекции [45, 46]. 

В 2010–2012 гг. в Китае были проведены исследова-
ния образцов сыворотки крови и смывов из полости 
носа, отобранных у  сотен уличных кошек, живущих 
в  непосредственной близости от  птицеводческих 
ферм или птичьих рынков. В результате определили, 
что часть животных была инфицирована ВГП подти-
па H5N1 [47, 48]. В декабре 2016 г. высокопатогенный 
ВГП был выявлен у кошек в Южной Корее. Генетический 
анализ выделенных от зараженных животных изолятов 
показал их сходство со штаммами ВГП подтипа H5N6, 
обнаруженными на расположенных поблизости пти-
цефермах [49].

Выделение возбудителя высокопатогенного 
гриппа птиц от млекопитающих в последние годы. 
В 2015 г. в ВОЗЖ поступило сообщение об обнаруже-
нии ВГП подтипа H5N1 у тигров в зоопарке Гуанси (Ки-
тай) [3]. 

Первый задокументированный случай заболевания 
гриппом птиц подтипа H5N1 с характерными клиниче-
скими признаками у льва произошел также в Китае 
в зоопарке Эчжоу провинции Хубэй в 2016 г. [50].

О спорадических случаях инфицирования ВГП мор-
ских млекопитающих сообщило Агентство по охране 
здоровья Великобритании (UK Health Security Agency). 
Так, по данным агентства, в 2017 г. от серого тюленя 
(Halichoerus grypus) был выделен ВГП подтипа  H3N8, 
а в 2020 г. от серого тюленя и двух обыкновенных тюле-
ней (Phoca vitulina) изолировали ВГП подтипа H5N8 [51].
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Рис. 2. Доля зараженных вирусом гриппа животных (по семействам)

Fig. 2. Ratio of influenza virus infected animals (by families)
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со вспышками инфекции в популяции водоплавающих 
птиц. Количество зарегистрированных случаев забо-
левания среди нетипичных хозяев заметно увеличи-
лось: от единичных случаев в 2021 г. до ста с лишним – 
в  2022-м. Наибольшее количество подобных случаев 
было зафиксировано в США и Канаде. Об инфицирова-
нии млекопитающих ВГП сообщали Франция, Велико-
британия, Нидерланды, Дания и другие страны (рис. 3).

Мониторинг распространения вируса гриппа у во-
доплавающих птиц, особенно вне вспышек, – один из 
способов получения эпизоотологически важной ин-
формации. 

Передача ГП от птиц к млекопитающим может сы-
грать важную роль в  эволюции новых штаммов ви-
русов млекопитающих  [57,  58]. Расширение ареала 
распространения высокопатогенного ГП в последние 
годы, увеличение зарегистрированных случаев за-
ражения млекопитающих вирусами ГП, как показано 
в таблице 2, значительное увеличение видов, у кото-
рых инфекция протекает с выраженной клинической 
симптоматикой, свидетельствуют о растущем зооноз-
ном потенциале высокопатогенного ВГП подтипа H5N1. 
Однако исследователи склонны считать, что, для того 
чтобы спровоцировать серьезную пандемию в чело-
веческой популяции, наличия межвидовой передачи 
вирусов гриппа как таковой недостаточно [59].

В современных условиях урбанизации количество 
контактов перелетных птиц с синантропными, домаш-

ОБЗОРЫ | БОЛЕЗНИ ПТИЦ REVIEWS | AVIAN DISEASES 

Рис. 3. Распространенность случаев инфицирования млекопитающих вирусом 
высокопатогенного гриппа птиц (по данным ВОЗЖ)

Fig. 3. Occurrence of HPAI infections in mammalians (according to the WOAH data)

Рис. 4. Риски межвидовой передачи вируса гриппа птиц

Fig. 4. AIV spillover risks
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ними животными и человеком увеличивается много-
кратно, что создает, в свою очередь, провокационные 
условия как для передачи вируса нетипичным хозяе-
вам, так и для возникновения мутаций, несущих антро-
позоонозные риски (рис. 4).

Поэтому в настоящее время Научно-консультатив-
ная группа по происхождению новых патогенов (SAGO) 
Всемирной организации здравоохранения (ВОЗ) изуча-
ет новые и возвращающиеся особо опасные инфекции, 
в том числе и ГП.

ЗАКЛЮЧЕНИЕ
Целесообразность проведения всестороннего мо-

ниторинга как домашних, так и диких животных, если 
есть вероятность контакта последних с птицей как ди-
кой, так и домашней (особенно водоплавающей), опре-
деляется необходимостью своевременного принятия 
мер, предотвращающих или снижающих риск цирку-
ляции вируса у нетипичных хозяев. Появление подоб-
ного природного резервуара, включающего в себя как 
типичных хозяев, так и млекопитающих, может создать 
условия возникновения весьма сложной для монито-
ринга схемы циркуляции вируса гриппа птиц.

В настоящее время высокопатогенный ГП затраги-
вает широкий спектр птиц и  млекопитающих. Забо-
левание поражает в  том числе редкие, исчезающие 
виды, что ведет к невосполнимым потерям видового 
разнообразия. 

Изменение (сокращение) ареалов обитания как пе-
релетных птиц, так и  млекопитающих вследствие 
расширения хозяйственной деятельности человека, 
особенно в  Евразии, добавляет экологическо-урба-
нистическую составляющую в  вопрос борьбы с  рас-
пространением ГП и делает более сложным процесс 
контроля и профилактики инфекции.

Непростая эпизоотическая ситуация по высокопа-
тогенному ГП, сложившаяся в последние годы, требует 
разработки и внедрения в практику модернизирован-
ных мер с учетом последних тенденций в эпизоотоло-
гии болезни. 

В настоящее время доказательная база в отноше-
нии заболевания человека после контакта с инфици-
рованными млекопитающими недостаточна. Тем не 
менее, поражая широкий круг видов птиц и демон-
стрируя способность инфицировать млекопитающих, 
вирус  ГП представляет потенциальный риск и  для 
человека.
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